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REDE DE VIGILÂNCIA

• Rede de Vigilância Epidemiológica e Laboratorial Vírus Respiratórios (Desde 2.000)

• Laboratórios Centrais de Saúde Pública (Lacen)

• Centros de Informações Estratégicas de Vigilância em Saúde (Cievs)

• Rede Nacional de Vigilância Epidemiológica Hospitalar (Renaveh)

• Serviço de Verificação de Óbito (SVO)

• Vigilância de Síndrome Respiratória Aguda Grave (SRAG)

• Vigilância Sentinela de Síndromes Gripais, ampliando de 114 unidades sentinelas de vigilância

para 239 unidades, com o propósito de aumentar a detecção dos vírus circulantes no território

brasileiro, a detecção imediata dos principais vírus/genótipos com potencial de causar

Emergências em Saúde Pública (ESP)

• Ampliação da capacidade de preparação e resposta à potenciais ESP.



NOVAS VARIANTES DO SARS-CoV-2

 Aparecimento de mutações: processo natural no ciclo evolutivo de

qualquer vírus

 Uma nova variante tem mutações que a diferencia das outras em

circulação Múltiplas variantes do SARS-CoV-2 já foram documentadas

Se as mutações ocasionam alterações biológicas

relevantes: => Variant of concern (VOC) ou Variantes de

Atenção/Preocupação



Vigilância genômica do vírus SARS-CoV-2 no âmbito da 
SVS/MS.
• Definir a área responsável pela vigilância genômica no âmbito da SVS.

• Estabelecer o instrumento e fluxo padronizado de comunicação dos dados do sequenciamento das amostras

de SARS-CoV-2.

• Orientar a rede de vigilância epidemiológica e laboratórios quanto ao fluxo e critério para sequenciamento de

amostras e padronização do envio dos resultados.

• Levantar os projetos de pesquisa que estão sendo realizados e contam com a parceria dos Laboratórios

Centrais de Saúde Pública (Lacen).

• Padronizar os critérios de amostra para sequenciamento.

• Elaborar orientação padrão para vigilância em saúde para análise dos dados epidemiológicos dos indivíduos

que apresentaram covid-19 pelas variantes de atenção e/ou preocupação (VOC).

• Avaliar e propor estratégia de formação da vigilância em saúde do SUS sobre vigilância genômica.



Organização da Rede de Vigilância de Vírus Respiratórios

Unidades de Saúde/Rede Assistencial Sistemas de Informação/ Vigilância Epidemiológica

Rede Laboratorial
Monitoramento das VOC



Critérios para seleção de amostras positivas de SARS-CoV-2 para o sequenciamento genômico



Casos confirmados e notificados de variantes de atenção e/ou preocupação (VOC) por sequenciamento genômico
por tipo de vínculo epidemiológico e UF*. Brasil, SE 2 a SE 13. 2021



Distribuição espacial e por Unidade Federada dos casos confirmados e notificados de variantes de
atenção e/ou preocupação (VOC) por sequenciamento genômico e UF. Brasil, SE 2 a SE 13. 2021



Linha do Tempo referente a distribuição dos casos de VOC no Brasil, segundo Semana
Epidemiológica (SE). Brasil, SE 13 de 2021.

Fonte: Relatórios semanais das SES, em 06/04/21. Dados sujeitos a alterações.
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refere-se ao início da

consolidação das

informações, junto a rede

de vigilância de vírus

respiratórios e

apresentação no BEE da

COVID-19.



Número de casos de reinfecção pela covid-19 registrados e notificados
oficialmente ao Ministério da Saúde. Brasil, SE 50 - 2020 a SE 13. 2021



Iniciativas de Pesquisas

PLATAFORMA GENÔMICA FIOCRUZ/MS

A Fiocruz estruturou no início da pandemia a Rede Genômica Fiocruz

(http://www.genomahcov.fiocruz.br/) com foco particular no sequenciamento do SARS-CoV-2. Este site está

sendo atualizado semanalmente com informações críticas sobre as linhagens circulantes nos diferentes estados

brasileiros. Além disso, também apresenta uma visualização detalhada dos padrões evolutivos do SARS-CoV-2

no Brasil, contextualizado em toda a diversidade global do vírus conforme genomas disponíveis no GISAID.

http://www.genomahcov.fiocruz.br/


Iniciativas de Pesquisas

PROJETO SCTIE – SVS – MONITORAMENTO GENÔMICO DO SARS-COV-2 E

VOC (VARIANTS OF CONCERN) FACE ÀS CONDIÇÕES EPIDEMIOLÓGICAS

EMERGENTES NO BRASIL, ATRAVÉS DA REDE GENÔMICA FIOCRUZ

A proposta do projeto é de investigar a epidemiologia molecular do SARS-CoV-2 com os objetivos de caracterizar as linhagens dos vírus

circulantes em diferentes estados brasileiros e sua prevalência ao longo do tempo, de relacionar ao número de casos notificados de doença

respiratória aguda grave (SRAG) e de descrever características e desfechos clínicos associados. Além disso, serão avaliadas se as novas VOC

detectadas são capazes de escape imunológico e maior potencial de transmissão em ensaios in silico e in vitro. Por último, o banco genômico

gerado pelo projeto será utilizado para avaliar em tempo real o impacto das novas variantes nos kits de diagnóstico para o vírus. Os resultados

esperados terão um grande impacto para o SUS, uma vez que as medidas de contenção não farmacológicas podem ser rapidamente

implementadas reduzindo assim a sobrecarga nos serviços de saúde, bem como informar a atualização de vacinas e kits de diagnóstico.

Análises preliminares dos achados serão realizadas e divulgadas semanalmente através de relatórios oficiais compartilhados entre todos os

envolvidos.



Medidas de vigilância em saúde podem favorecer o adiamento da introdução e a
propagação de uma nova VOC

• Alertar as pessoas provenientes de áreas com circulação confirmada de VOC para reforçar as

medidas de prevenção recomendadas pelo MS, como utilização de máscara, etiqueta

respiratória e higiene das mãos, evitar aglomerações e, em caso de apresentar sintomas de

covid-19, procurar uma unidade de saúde para avaliação clínica/testagem e realizar isolamento

conforme orientação da equipe de saúde assistente.

• Realizar vigilância laboratorial com planejamento de sequência direcionada e representativa de casos

comunitários para detectar precocemente e monitorar os casos da variante.

• Intensificar o acompanhamento dos resultados de indivíduos com ligação epidemiológica a

áreas com circulação da variante.

• Intensificar o rastreamento de contatos e o isolamento de casos suspeitos e confirmados da variante.

• Recomendar que se evitem todas as viagens não essenciais, em particular para áreas com

circulação da variante.

• Notificar imediatamente possíveis casos de reinfecção.



Considerações Gerais

- Boletins Semanais, com dados VOC

- Plano de Vigilância Genômica – será publicado

- Videoconferências com a rede epidemiológica e laboratorial

- - Ciclo de estudos

- Pesquisas

- Parcerias PAHO/ WHO

- outros



Obrigada!

gripe@saude.gov.br


